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XS S M L

A1 296,9 316,3 334.2 352.4 PPSL275R_M
A2 516,7 549,1 580.8 612.9 PPSL160R
A3 527,2 561,2 594.0 627.2 PPSL160R
AM1 223,9 238,1 251,6 264,5 PPSL160R
AM2 222,8 237,4 251,1 264,4 PPSL160R
AG01 91,9 97,7 103,2 108,5 Cousin85Rot
AG02 85,4 90,9 96,1 101,2 Cousin85Rot
AG03 86,7 92,5 97,9 103,1 Cousin85Rot
AG04 88,2 93,7 99 104 Cousin85Rot
AG05 84,2 89,6 94,7 99,6 Cousin85Rot
AG06 87,7 93,5 98,9 104,2 Cousin85Rot
AG07 88,1 93,7 99 104,1 Cousin85Rot
AG08 84,8 90,3 95,4 100,4 Cousin85Rot
AG09 89 94,8 100,4 105,7 Cousin85Rot
AG10 73,7 78,4 82,9 87,2 Cousin85Rot
AG11 69,4 73,9 78,1 82,2 Cousin85Rot
AG12 68,2 72,7 76,9 81 Cousin85Rot
AG13 39,1 41,6 43,9 46,2 DSL70GN
AG14 23 24,5 26 27,3 DSL70GN
B1 289,3 308,3 325.5 343.4 PPSL275G_M
B2 303,5 324,5 343.6 363.3 PPSL275G_M
BM1 223,7 237,9 251,3 264,2 PPSL160G
BM2 223 237,5 251,3 264,6 PPSL160G
BM3 209,1 222,4 235 247,1 PPSL160G
BM4 227,3 242,2 256,4 270 PPSL160G
BG01 91,9 97,7 103,2 108,4 Cousin85Gelb
BG02 85,4 90,9 96,1 101,1 Cousin85Gelb
BG03 86,8 92,5 97,9 103,1 Cousin85Gelb
BG04 88 93,5 98,7 103,7 Cousin85Gelb
BG05 84,2 89,6 94,7 99,6 Cousin85Gelb
BG06 87,8 93,6 99 104,3 Cousin85Gelb
BG07 87,7 93,2 98,5 103,5 Cousin85Gelb
BG08 82,9 88,3 93,3 98,2 Cousin85Gelb
BG09 85,7 91,4 96,7 101,8 Cousin85Gelb
BG10 67,7 72 76,1 80 Cousin85Gelb
BG11 65,8 70 74,1 78 Cousin85Gelb
BG12 65,5 69,8 73,9 77,9 Cousin85Gelb
BG13 37,9 40,3 42,6 44,8 DSL70GN
BG14 23,7 25,2 26,7 28,1 DSL70GN
C1 300,9 320,5 339.1 357.1 TSL280BE_M
C2 309,2 332,2 352.3 371.8 TSL280BE_M
CM1 223,8 238 251,4 264,3 PPSL160BE
CM2 222,8 237,3 251,1 264,4 PPSL160BE
CM3 211,1 224,5 237,3 249,5 PPSL160BE
CM4 223,6 238,4 252,3 265,7 PPSL160BE
CG01 90,5 96,2 101,6 106,8 DSL70BE
CG02 83,8 89,2 94,3 99,3 DSL70BE
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CG03 85,2 90,8 96,2 101,3 DSL70BE
CG04 86,3 91,7 96,9 101,8 DSL70BE
CG05 82,6 87,9 93 97,8 DSL70BE
CG06 86,7 92,4 97,7 102,9 DSL70BE
CG07 87,1 92,6 97,8 102,8 DSL70BE
CG08 81,6 86,9 91,9 96,6 DSL70BE
CG09 83,8 89,3 94,5 99,5 DSL70BE
CG10 68,7 73,1 77,2 81,2 DSL70BE
CG11 60,7 64,7 68,5 72,2 DSL70BE
DG01 91,2 99,3 105 110,5 DSL70BE
DG02 91,7 97,6 103,2 108,5 DSL70BE
DG03 87,4 94,6 100,1 105,3 DSL70BE
S 431,3 460,8 488,8 515.8 PPSL160GN
SM1 62,7 66,9 70,9 74.7 DSL70GN
SM2 92,1 98,2 103,9 109.4 DSL70GN
SAM 106,4 113,2 119,7 125,9 DSL70GN
SBM 104,6 111,4 117,7 123,8 DSL70GN
SG1 42,6 45,4 48 50.5 DSL70GN
SG2 46,1 49,1 51,9 54.6 DSL70GN
SG3 28,3 30,1 31,8 33.5 DSL70GN
SG4 38 40,4 42,7 45.0 DSL70GN
FF 137 148 152,2 162 ED7830-240O
F1 224,4 239,2 253,2 266,8 Cousin85Org
F2 319,9 341,9 362,7 382,8 Cousin85Org
FM1 187,1 198,9 210,1 220,8 Cousin85Org
FM2 172,7 184,2 195 205,5 Cousin85Org
FM3 76,2 81 85,6 90 Cousin85Org
FM4 72,7 77,6 82,2 86,7 Cousin85Org
FG01 118 128,3 134,3 140,4 Cousin85Org
FG02 93,1 101,1 107,2 112,5 Cousin85Org
FG03 97,8 106,5 111,7 117,2 Cousin85Org
FG04 94,5 102,5 107,8 113,8 Cousin85Org
FG05 91,6 98,7 104,9 110,1 Cousin85Org
FG06 81,5 89,4 93,8 97,9 Cousin85Org
FG07 72 78,2 82 85,1 Cousin85Org
FG08 64,8 72 73,5 76,1 Cousin85Org
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